Evolution de la demande - 27/01/2026
Les interfaces actuelles ne permettent pas de décrire un modèle age-longueur
D’un point de vue biologique : 
L’objectif de ce modèle est de décrire une dyn de pop en cohorte (hypothèse d’avoir un mois de changement d’age) avec une croissance en longueur pour décrire une variabilité de croissance entre mois par classe d’age. et la variabilité individuelle au sein d’une cohorte. 
Aspects informatiques : 
Abondance est une matrice age-longueur-zone.
Actuellement, il y a une seule matrice pour décrire 2 processus : le changement d’age et le changement de groupee de longueur. On se propose de les séparer.
Au mois de changement d‘age, tous les individus d’une classe d’age (distribués sur les classes de longueurs) vont grandir d’une classe d’age (matrice CA). Il faut choisir le mois de changement d’age. il sera égal à une saison.
Chaque mois, une matrice de changement de groupe (matrice CG) s’applique sur les groupes de longueur. Elle peut etre différente selon les mois.  Il faut pour cela creer des saisons différentes, la même matrice s’appliquant à chaque mois de la saison.  Elle peut aussi être différente selon les ages (cf options 1 et 2) 
Question : Si on sait que certains couples age-longueur ne peuvent pas exister, cela vaut il la peine de le preciser pour reduire la taille des matrices ? (interpretation bio : il faut définir une classe de longueur minimale et maximale par classe d’age) (voir où ce serait le plus efficace de les définir a priori ? Construire les groupes ? si c’est structurel dans les calculs, ou simplement pour la visualisation ? ou autre ?). Par défautdefaut, la classe min et max de la population.
Pour le mois de naissance, de changement d’age
· faire une saison avec le mois de naissance changement d’age : à cocher changement d’age dans l’interface de la saison
· CA = changement de classe d’age, CA[(age-long,age+1-long]) = 1 et tous les autres coef sont nuls - non visible à l’utilisateur
· matrice de croissance (changement de groupe): 
o option 1 : independant de la classe d’age et il suffit de rentrer une matrice de croissance nb classes de long x nb classes de long comme c’est dans interface saison pop long (ie elle peut etre spatialisée)
o option 2:  depend de la classe de longueur age et il faut ajouter dans l’interface saison pop long, un onglet par age (>agemin car la matrice d abondance est vide pour age min) : 
§ soit on saisit une matrice nb classes (age-long) x nb classes age-long comme c’est dans interface saison pop long (ie elle peut etre spatialisée)
NB : il faut reconstruire la matrice complète pour que le calcul matriciel puisse se faire une matrice nb classes (age-long) x nb classes age-long (avec la dimension zone) pour que le calcul matriciel puisse se faire. 
· si on a  age.long_min et age.long_max, alors la dimension du bloc de la matrice est uniquement nb classes de long de age-1 x nb classes de long de age 
o Biologiquement, plusieurs options : 
· option = on force les individus de l’age -1 à tous grandir à long_min de age et on a des 1 sur la première colonne pour toutes les long de age-1 < long_min de age
o option = les individus plus petits qu’une certaine longueur de age -1 meurent et on a des 0 sur la première colonne jusuq’à cette loguer min de age -1
o il faut de toute façon saisir les autres coef du bloc de la matrice
· sinon  la dimension du bloc de la matrice est nb classes de long x nb classes de long
Pour les autres mois, il n’y a que CG, il peut y avoir différentes saisons de croissance. Pour chaque saison, il faut à nouveau saisir une matrice de changement de groupe (option 1 ou option 2). Pour l’option 2 avec onglet par age, le bloc est  nb classes de long de age x nb classes de long de age et il y a autant d’onglet que de classe d’age (>=agemin). Rappel la matrice s’applique chaque mois de la saison.
